
 

«Биотехнологиялық өнімдерді өндіру және алу» пәнінен семинар 

сабақтарына әдістемелік нұсқаулар 

 
Апта / 

модуль 

Тақырып атауы ОН ЖИ Сағат 

саны 

Ең 

жо-

ғары 

балл 

Білімді 

бағалау 

формасы  

Сабақты 

өткізу 

түрі / 

плат-

форма 

 

1 ПС 1 Биотехнологиялық өндірістердің 

ерекшеліктері 

ОН 1  ЖИ 1.1. 1 10 Талдау MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

 

 

 

2 ПС.2 Қазіргі заманғы биотехнология 

бағыттары 

ОН2 ЖИ 1.1. 1 10 Материа

лды 

әдебиетт

ен 

дискусс

ия 

түрінде 

талдау 

үшін 

қарасты

ру 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

 

3 ПС.3 Бактерияның, балдырлардың, 

саңырауқұлақтардың, 

қарапайымдардың және өсімдіктердің 

сипаттамасы және биопотенциалы. 

ОН3 ЖИ 1.4. 

ЖИ1.5 

 10 Ауызша 

сұрау, 

талдау 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

 

4 ПС.4 Биотехнологиялық өндірістердің 

жеке сатыларының сыни нүктелері. 

ОН 4 ЖИ 2.1 

ЖИ 2.2 

 10 Сызба 

нұсқала

р 

жасау. 

Талдау 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

 

5 ПС.5. Іс жүзінде құнды өнімдер алу 

үшін биотехнологиялық процестерді 

жүргізу мысалдары. 

ОН4 ЖИ 2.1 

ЖИ 2.3 

 10 Салыст

ырм 

алы 

сипаттау 

үшін 

кесте 

жасау. 

 

6 ПС Иммобилизденген ферменттер мен 

микробтық жасушаларды 

пайдаланатын өндіріс 

перспективалары. 

ОН5 ЖИ 2.3 

ЖИ 2.4 

1 10 Дөңгеле

к 

стол. 

Талдау 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

7 ПС 7 Ауыл шаруашылық 

жануарларының өсімін реттеу 

ОН 4 ЖИ 2.3 

ЖИ 2.4 

1 10 Талдау MS 

Teams/Zoo



m да 

вебинар  

8 

ПС 8 Гендік инженерия 

ферменттерінің сипаттамасы, 

номенклатурасы, классификациясы. 

ОН2 ЖИ 1.3 

ЖИ 1.4 

 10 Дисскуц

ия 

түрінде 

өткізу. 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

9 ПС 9 Шектеу карталарын жасау ОН 5 ЖИ 2.4 

ЖИ 2.5. 

2 10 Талдау MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар   

10 ПС 10 Биотехнологиялық 

зерттеулердегі клеткалық мәдениеттің 

рөлі 

ОН 6 ЖИ 3.1 

ЖИ 3.2 

 10 Материа

лды 

әдебиетт

ер 

ден 

қарасты

ру, 

конспек

т. 

Талдау 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

11 ПС 11 Биологиялық энергияны 

өсімдіктерден алу технологиясы. 

ОН 6 ЖИ 3.5 

ЖИ 3.6 

1 10 Салыст

ыр 

малы 

сипаттау 

үшін 

кесте 

жасау 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

12 ПС 12 Рекомбинантты өндірістік S. 

cerevisiae штамдары негізінде 

биоэтанол алу технологиясын 

ОН 6 ЖИ 3.5 

ЖИ 3.6 

1 10 Талдау MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

13 ПС13 Қазақстан жағдайында 

экологиялық таза биоотын түрлерін алу 

технологиялары 

ОН 6 ЖИ 3.4 

ЖИ 3.5 

1 10 Дисскуц

ия 

түрінде 

өткізу. 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  

14 ПС 14 Қалдықсыз технология 

бағыттары 

ОН 6 ЖИ 3.4 

ЖИ 3.5 

1 10 Материа

лды 

әдебиетт

ен 

дискусс

ия 

түрінде 

талдау 

үшін 

қарасты

ру 

MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар 

 ПС 15 Жаңа биопрепараттар мен жаңа 

технология жасауда микроорганизмдер 

дақылдарының лабороториялық 

коллекциясы және оларды толықтырып 

отырудың жолдары 

ОН 4 ЖИ 2.3 

ЖИ 2.5 

1 10 Талдау MS 

Teams/Zoo

m да 

вебинар  
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